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▪ La charge des effluents hospitaliers en bactéries pathogènes et résidus

d’antibiotiques, menacent la santé publique et l’environnement (Perry et al., 2021).

La présente étude, vise à explorer le rôle des effluents hospitaliers dans la

dissémination des gènes de résistance dans les principaux cours d’eau du Bénin.

▪Déterminer le profil de résistance des souches isolées des effluents hospitaliers et

des cours d’eau du Bénin ;

▪ Identifier les gènes de résistance des souches bactériennes isolées présents dans

les effluents hospitaliers et dans les cours d’eau du Bénin ;

▪ Présenter le risque infectieux des effluents hospitaliers et des cours d’eau du

Bénin.

1. Introduction

104 

échantillons 

72 effluents hospitaliers                     

(Peter et al., 2017)

32 cours d’eau du  Bénin                      

(Taylor, 2021)

Figure 1 : Carte de collecte des échantillons d’effluents hospitaliers et des cours

d’eau du Bénin.
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Figure 3 : Profil de résistance des bactéries isolées des effluents hospitaliers

et des principaux cours d’eau du Bénin.
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Figure 4 : Gènes de résistance détectés des effluents hospitaliers.

Figure 5 : Gènes de résistance détectés des cours d’eau.

▪Effluents hospitaliers, source potentielle dissémination bactéries résistantes dans sources d’eau

environnementales.

▪Mise en place d’un système de biofiltres éco-conçus à base charbon actif biosourcé

▪Création d’une plateforme nationale de biosurveillance génomique des effluents hospitaliers

4. Conclusion
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Les effluents hospitaliers sont les divers déchets liquide

produits dans un établissement de soin (Sanaa et al., 2019)

Klebsiella spp, non-enterobacteries, Pseudomonas spp, Staphylococcus

aureus, effluents hospitaliers et cours d’eau du Bénin à différente proportion.

sul II était présent chez l’ensemble des bacilles Gram négatif isolés mais absent chez les

cocci Gram positif avec une proportion de 70,64%

sul II était présent chez l’ensemble des bacilles Gram négatif isolés mais absent chez les

cocci Gram positif avec une proportion de 36,11%

3. Résultats 

Figure 2 : Différentes phases techniques microbiologiques et moléculaires

Collecte d’effluents des fosses septiques/puisards dans des plastiques stériles de

400ml des services de la pédiatrie, de la maternité, du bloc opératoire/urgence, et du

laboratoire de chaque centre hospitalier enrobé dans l’étude. Ainsi que les cours

d’eau proches des hopitaux ou centres hospitaliers.

2. Méthodologie

Source des bactéries multi-résistantes

(Sanaa et al., 2019)
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